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ntroduccion Materiales y M_

Problema: Aumento global de resistencia a Poblacion de estudio:

antimicrobianos en Neisseria gonorrhoeae (NG). - 13 aislamientos de Neisseria gonorrhoeae procedentes
Contexto en Ecuador: de diferentes regiones de Ecuador. 12 pacientes

- Falta de datos sobre resistencia masculinos, edades de 6 a 36 ahos

- Uso de tratamientos empiricos Analisis de datos gendmicos:

- Escasez de cultivos procesados -Evaluacidon de perfiles de resistencia a antimicrobianos
Objetivo: Identificar mutaciones y determinantes de (AMR), mediante secuenciacion completa MinlON™
resistencia, mediante secuenciacién completa en 13 MK1B (Oxford Nanopore), identificacion de mutaciones
aislamientos de NG (2023) y determinantes de resistencia

Resultados

Mutaciones encontradas asociada a los

diferentes antibioticos

Penicilina: -blaTEM- Mutaciones Iidentificadas:

omtrR_disrupted: Aumento en resistencia a ..

multiples farmacos. oponAl L421P: Observada

en cepas resistentes a penicilina.

Sulfonamidas: folP_R228S: Documentada como

determinante de resistencia. Resistance Type
Tetraciclina: rpsJ V57M: Reportada en cepas g = med
resistentes. i
Ciprofloxacino: gyrA: S91F y D95A.

Azitromicina:omtrR_G45D: Resistencia a

azitromicina y penicilina. omtrR_promoter_ a-

57del. Reportada en cepas resistentes. 25

Cefalosporinas (Ceftriaxona y Cefixima):

MmtrR_G45D: Asociada con resistencia, aunque no

concluyente.

Azithromycin  Cefixime Ceftriaxone Ciprofloxacin Penicillin SpectinomycBulfonamidesTetracycline

Antibidtico

Porcentaje (%)

Figura 1. Porcentaje de la resistencia en NG, de acuerdo a las mutaciones
encontradas.

Conclusiones

- Las mutaciones identificadas sugieren una adaptacion del patdgeno a los tratamientos disponibles en
Ecuador.

- Ceftriaxona: Contintia siendo una alternativa de tratamiento empirico.

- No se recomienda penicilina, ciprofloxacino, azitromicina y tetraciclina, a menos que se confirme con
cultivo y prueba de sensibilidad previa.
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