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ABSTRACT

Las infecciones por Staphylococcus aureus resistente a meticilina (MRSA) presentan un desafio creciente debido a la limitada efectividad de los antibioticos. Este estudio se centrd en la
caracterizacién de fagos aislados del rio Machangara (Quito, Ecuador) con actividad litica contra MRSA. Se recolectaron muestras de agua en cuatro ubicaciones y se realiz6 el aislamiento de
fagos mediante técnicas de doble capa de agar. Los fagos mostraron una alta estabilidad a diferentes pH (2-10) y temperaturas (-15 a 50°C). La cinética de replicacién indicd un periodo de
latencia de 15 minutos y un burst size de 30 PFU/bacteria. El analisis gendmico preliminar identifico fagos de los géneros Silviavirus y Rosenblumvirus, sugiriendo diversidad taxonémica.
Estos resultados respaldan el potencial de los fagos como agentes terapéuticos contra MRSA, con posibles aplicaciones en el desarrollo de tratamientos alternativos para infecciones
resistentes.

INTRODUCCION RESULTADOS Y DISCUSION

El aumento de infecciones causadas por Staphylococcus

aureus resistente a meticilina (MRSA) representa un Cinética del fago

desafio significativo para la salud publica mundial. MRSA o[ .
es una de las principales causas de infecciones } ) : : >
nosocomiales, caracterizadas por alta morbimortalidad y {

opciones terapéuticas limitadas debido a la resistencia a
multiples antibidticos. Los fagos han emergido como una
alternativa prometedora para el tratamiento de
infecciones bacterianas resistentes al ofrecer ventajas
terapéuticas, incluyendo su especificidad para las
bacterias patogenas, su capacidad para coevolucionar
con las bacterias objetivo, y su potencial para ser 10°
utilizados en combinacién con antibidticos, reduciendo 0 o0 “E‘Tiemsj{min]“ s
asi el riesgo de desarrollar resistencia. Sin embargo, el

descubrimiento y la caracterizaciobn de nuevos fagos

efectivos contra MRSA es fundamental para avanzar en

esta estrategia terapéutica. La cinética de replicacidén mostré un periodo de latencia de
15 minutos y un burst size de 30 PFU/bacteria
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En este estudio, se aislaron y caracterizaron fagos a

partir de muestras de agua del rio Machangara, una Halos de lisis translicidos con un didmetro aproximado de 1 a 2
fuente hidrica en Quito con alta carga bacteriana mm. La tasa de adsorcion es 1,86x10™" mL/min, observandose que
potencialmente rica en diversidad viral. El objetivo Estabilidad a cambios de temperatura en un intervalo de 10 minutos se adsorbié mas del 90% de las
principal fue identificar fagos con actividad litica contra | . T particulas virales

cepas de MRSA, evaluando su estabilidad y su eficacia 10° . .

litica mediante analisis microbioldgicos y s Silviavirus remus (MW546076)
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-Staphylococcus phage PM93 (MW546075)

--‘Staphylococcus phage vB SauM Remus (NC 022090)

--Staphylococcus phage Romulus (MW546077)

--Staphylococcus phage PM56 (MW546071)

---Staphylococcus phage vB SauM Romulus (NC 020877)

taphylococcus phage SAP6 (0Q025230)

AEtaphylococcus phage StAP1 (0Q025229)
---Staphylococcus phage KSAP7 (LC492751)

_'- --Staphylococcus phage KSAP11 (LC492752)

—— Staphylococcus phage phiRNIID (LC788703)

e Staphylococcus phage StAP1 (KX532239)
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bioinformaticos. Los resultados preliminares revelan la
presencia de bacteridéfagos activos contra MRSA, con
potencial aplicacion en terapias alternativas para
combatir infecciones resistentes.
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METODOLOGIA

Se muestra estabilidad en un rango de -16°C a 50°C, siendo
la temperatura 6ptima de 4°C con 1,27x10° UFP/mL

------ Staphylococcus phage vB SauM HMO01 (OL436246)
Estabilidad a cambiosdepH |7 Staphylococcus phage SSP49 (0Q094961)
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- R Y ) CONCLUSIONES

¢ Los fagos aislados del rio Machangara mostraron potencial contra Staphylococcus aureus MRSA, respaldado por
* Ei"‘?ﬁﬂ_ﬂ ) Extraccidn de ADN . su estabilidad fenotipica y rapida replicacién. Los fagos aislados mostraron alta actividad litica contra cepas de
*  Variacidn de pH y temperatura ay Daraecion de AUy secusneiacion MRSA, destacandose el Staphylococcus virus SA11. Los fagos presentan un gran potencial para el desarrollo de

b) Ensamblaje
c) Filogenia y anctacidn

*  Constante de adsorcidn terapias bacteriofagicas, particularmente en infecciones resistentes a antibidticos. Por lo tanto, podrian ser

candidatos prometedores para futuros estudios preclinicos y ensayos clinicos, evaluando su eficacia de forma
independiente o en combinacion con antibidticos, lo que ayudaria a reducir la aparicion de resistencias y mejorar
las opciones de tratamiento disponibles.
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